Arbejdsark til brug af RSCB-database
Introduktion:
RSCB er en protein-database hvori der ligger strukturinformationer fra en MEGET lang række proteiner.
Databasen består af næsten 200.000 eksperimentelt bestemte proteinstrukturer. De kan blandt andet være bestemt vha. krystal x-ray diffraktionsspektroskopi.
Derudover er der ca 1. million beregnede struktur modeller.
[image: Left: flask icon indicates an experimental PDB structure; Right: computer icon indicates a CSM]

Metode og spørgsmål:
Gå ind på denne side: https://www.rcsb.org/ 
Følg disse skridt og svar på de tilhørende spørgsmål. Sæt gerne screenshots ind hvor de kan hjælpe og hvor du bliver bedt om det.
1. Brug databasens søgefunktion til at finde en proteinstruktur for menneskeligt hæmoglobin.

a. Hvad er proteinets kodenavn?

b. Hvornår blev proteinstrukturen udgivet?

c. Hvilken eksperimentel metode er brugt til at finde proteinstrukturen?

d. Hvor mange atomer er der i proteinet?

2. Gå over i 3D view. Drej proteinstrukturen rundt og se på strukturen.

a. Hvor mange proteinkæder er der?

3. Skjul nu alt undtagen hæm molekylerne

a. Hvor mange hæm molekyler er der?

4. Zoom ind på et af hæm molekylerne og drej det så man kan se den fulde struktur af komplekset bedst muligt. 

a. Hold musen hen over hæm molekylet Hvilket nummer har dette hæm molekyle?

b. Tag et screenshot og sæt ind herunder. Annoter billedet med pile hen til: Jern ionen, histidinliganden, samt positionen hvor dioxygen kan binde sig. 

c. Hvilken farver bruges til at repræsentere jern(II)ionen?

d. Hvilken farve bruges til at repræsentere nitrogen atomer?

e. Hvor mange ligandbindinger er der til jern(II)ionen i strukturen?

f. Hvordan er størrelsen på jern ionen sammenlignet med størrelsen på liganderne? 

g. Er dette retvisende ifht. størrelserne på atomerne/ionerne (google)?

5. Slå strukturformlen for histidin op (sæt billede ind herunder) og sammenlign denne med histidin strukturen som er vist i 3D protein strukturmodellen (sæt billede ind herunder). Det er to forskellige måder at repræsentere det samme molekyle på.

a. Hvad har repræsentationerne til fælles?

b. Hvad er forskelle på dem?

c. Hvad er nogle fordele/ulemper ved de to repræsentationer?
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